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1 Informacje o przedmiocie

Nazwa przedmiotu SB-2 Genomika II

Nazwa przedmiotu
w języku angielskim

Kod przedmiotu WITCh B oIIS C10 15/16

Kategoria przedmiotu Przedmioty kierunkowe

Liczba punktów ECTS 2.00

Semestry 2

2 Rodzaj zajęć, liczba godzin w planie studiów

Semestr Wykłady Ćwiczenia Laboratorium
Laboratorium
komputero-

we
Projekt Seminarium

2 30 0 0 0 0 0

3 Cele przedmiotu

Cel 1 Po ukończeniu kursu student zna: metody badania struktury genów, wykrywania mutacji, Southern blot,
PCR, FISH, modyfikacje reakcji PCR, sekwencjonowanie, sekwencjonowanie nowej generacji, metody bada-
nia ekspresji genów, Northern blot, RT-PCR, hybrydyzacja in situ, porównywanie transkryptomów, metody
badania obecności białek, Western blot, immunocytochemia, barwienie immunofluorescencyjne, badanie pro-
teomów, metody inżynierii genetycznej, rodzaje i zastosowanie wektorów plazmidowych, enzymy restrykcyjne,
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tworzenie konstruktów genetycznych, elementy składowe konstruktów ekspresyjnych, sposoby wprowadzania
konstruktów genetycznych do komórek bakteryjnych i eukariotycznych, badanie interakcji białek w oparciu
o dwuchybrydowe systemy drożdżowe, kontrola ekspresji konstruktów genetycznych w komórkach bakteryj-
nych, drożdżowych i ssaczych, sposoby oczyszczania białek fuzyjnych

4 Wymagania wstępne w zakresie wiedzy, umiejętności i innych
kompetencji

1 Ukończenie kursu SB-1 Genomika I

5 Efekty kształcenia

EK1 Wiedza Student zna metody badania sekwencji i ekspresji genów, analizy genomu, transkryptomu i prote-
omu. Zna sposoby wykrywania specyficznych białek. Zna wektory stosowanie w inżynierii genetycznej, zna
elementy składowe tych wektorów. Zna zastosowanie enzymów modyfikujących kwasy nukleinowe w inżynierii
genetycznej.

EK2 Umiejętności Posiada umiejętność odpowiedniego dobierania technik analiz molekularnych do danego za-
gadnienia, potrafi zaplanować konstrukt genetyczny.

EK3 Umiejętności Wykazuje krytycyzm w przyjmowaniu informacji z literatury, internetu i masowych mediów,
mającej odniesienie do genetyki molekularnej, posiadł umiejętność samodzielnego uczenia się i planowania
swojej edukacji, potrafi posługiwać się elektronicznymi bazami danych, zawierającymi literaturę naukową.

EK4 Kompetencje społeczne Widzi potrzebę uczenia się przez całe życie, wykazuje gotowość do podnoszenia
kompetencji zawodowych i osobistych oraz potrzebę stałego aktualizowania wiedzy kierunkowej.

6 Treści programowe

Wykłady

Lp
Tematyka zajęć
Opis szczegółowy bloków tematycznych

Liczba
godzin

W1 metody badania genomów, badanie struktury i sekwencji genów 4

W2 metody badania ekspresji genów, metody in vitro i in situ 2

W3 metody badania ekspresji białek 4

W4 metody modyfikacji materiału genetycznego, enzymy restrykcyjne 4

W5 wektory wykorzystywane w inżynierii genetycznej 2

W6 organizmy modyfikowane genetycznie 2

W7 tworzenie konstruktów ekspresyjnych 4

W8 tworzenie konstruktów do badania oddziaływań pomiędzy białkami 2

W9
systemy kontroli ekspresji wektorów w kamórkach bakteryjnych, drożdżowych
i ssaczych 4

W10 białka fuzyjne - zastosowanie 2
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7 Narzędzia dydaktyczne

N1 Wykłady

8 Obciążenie pracą studenta

Forma aktywności
Średnia liczba godzin

na zrealizowanie
aktywności

Godziny kontaktowe z nauczycielem akademickim, w tym:

Godziny wynikające z planu studiów 30

Konsultacje przedmiotowe 0

Egzaminy i zaliczenia w sesji 0

Godziny bez udziału nauczyciela akademickiego wynikające z nakładu pracy studenta, w tym:

Przygotowanie się do zajęć, w tym studiowanie zalecanej literatury 20

Opracowanie wyników 0

Przygotowanie raportu, projektu, prezentacji, dyskusji 0

Sumaryczna liczba godzin dla przedmiotu wynikająca z
całego nakładu pracy studenta 50

Sumaryczna liczba punktów ECTS dla przedmiotu 2.00

9 Sposoby oceny

Ocena podsumowująca

P1 Egzamin pisemny

Kryteria oceny

Efekt kształcenia 1

Na ocenę 3.0
Student potrafi wymienić podstawowe metody badania struktury i sekwencji
genów, ekspresji genów i ekspresji białek, zna zastosowanie wektorów

Na ocenę 4.0
Student potrafi wskazać odpowiednie techniki genetyki molekularnej do
rozwiązania stawianego problemu, rozumie różnicę w zastosowaniu
poszczególnych wektorów

Na ocenę 5.0
Student zna najnowsze techniki badania genomów, sekwencjonowania nowej
generacji, transkryptomów, proteomów, potrafi wskazać ich zastosowanie przy
rozwiązywaniu określonego problemu
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Efekt kształcenia 2

Na ocenę 3.0
Student potrafi wymienić podstawowe metody badania struktury i sekwencji
genów, ekspresji genów i ekspresji białek, zna zastosowanie wektorów

Na ocenę 4.0
Student potrafi wskazać odpowiednie techniki genetyki molekularnej do
rozwiązania stawianego problemu, rozumie różnicę w zastosowaniu
poszczególnych wektorów

Na ocenę 5.0
Student zna najnowsze techniki badania genomów, sekwencjonowania nowej
generacji, transkryptomów, proteomów, potrafi wskazać ich zastosowanie przy
rozwiązywaniu określonego problemu

Efekt kształcenia 3

Na ocenę 3.0
Student potrafi wymienić podstawowe metody badania struktury i sekwencji
genów, ekspresji genów i ekspresji białek, zna zastosowanie wektorów

Na ocenę 4.0
Student potrafi wskazać odpowiednie techniki genetyki molekularnej do
rozwiązania stawianego problemu, rozumie różnicę w zastosowaniu
poszczególnych wektorów

Na ocenę 5.0
Student zna najnowsze techniki badania genomów, sekwencjonowania nowej
generacji, transkryptomów, proteomów, potrafi wskazać ich zastosowanie przy
rozwiązywaniu określonego problemu

Efekt kształcenia 4

Na ocenę 3.0
Student potrafi wymienić podstawowe metody badania struktury i sekwencji
genów, ekspresji genów i ekspresji białek, zna zastosowanie wektorów

Na ocenę 4.0
Student potrafi wskazać odpowiednie techniki genetyki molekularnej do
rozwiązania stawianego problemu, rozumie różnicę w zastosowaniu
poszczególnych wektorów

Na ocenę 5.0
Student zna najnowsze techniki badania genomów, sekwencjonowania nowej
generacji, transkryptomów, proteomów, potrafi wskazać ich zastosowanie przy
rozwiązywaniu określonego problemu

10 Macierz realizacji przedmiotu

Efekt
kształcenia

Odniesienie
danego efektu
do szczegóło-
wych efektów

zdefiniowa-
nych dla
programu

Cele
przedmiotu

Treści
programowe

Narzędzia
dydaktyczne

Sposoby oceny

EK1 Cel 1
W1 W2 W3 W4
W5 W6 W7 W8

W9 W10
N1 P1
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Efekt
kształcenia

Odniesienie
danego efektu
do szczegóło-
wych efektów

zdefiniowa-
nych dla
programu

Cele
przedmiotu

Treści
programowe

Narzędzia
dydaktyczne

Sposoby oceny

EK2 Cel 1
W1 W2 W3 W4
W5 W6 W7 W8

W9 W10
N1 P1

EK3 Cel 1
W1 W2 W3 W4
W5 W6 W7 W8

W9 W10
N1 P1

EK4 Cel 1
W1 W2 W3 W4
W5 W6 W7 W8

W9 W10
N1 P1

11 Wykaz literatury

12 Informacje o nauczycielach akademickich

Osoba odpowiedzialna za kartę

dr hab. Paweł Grzmil (kontakt: pawel.grzmil@uj.edu.pl)

Osoby prowadzące przedmiot

1 dr hab. Paweł Grzmil (kontakt: pawel.grzmil@uj.edu.pl)

13 Zatwierdzenie karty przedmiotu do realizacji

(miejscowość, data) (odpowiedzialny za przedmiot) (dziekan)

Przyjmuję do realizacji (data i podpisy osób prowadzących przedmiot)

. . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .
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